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1. INTRODUGAO

A abordagem de Saude Unica se baseia na premissa de que a saude
humana esta intrinsecamente ligada a saude dos animais e a integridade dos
ecossistemas. As doengas parasitarias zoondticas assumem um papel de
destaque nesse contexto, uma vez que seus ciclos de vida frequentemente
envolvem multiplos hospedeiros e o ambiente € um componente crucial para sua
transmissao (RABINOWITZ et al., 2013). O sul do Estado do Rio Grande do Sul,
com sua matriz econdbmica fortemente ligada a agropecuaria e uma interface
crescente entre areas de produgédo, fragmentos de mata nativa e centros urbanos,
constitui um cenario de particular interesse e risco para a circulagdo de zoonoses.
A investigacdo da saude da fauna silvestre, por meio de animais atropelados, &
uma estratégia valiosa para a vigilancia de patdgenos, pois esses animais atuam
como sentinelas, cujas infecgbes podem sinalizar riscos emergentes. Nesse
cenario, este estudo focou na detecgao de dois protozoarios zoonaéticos de grande
relevancia: Trypanosoma cruzi e Leishmania spp.

T. cruzi é o agente etiolégico da Doenga de Chagas, uma enfermidade
negligenciada com um complexo ciclo de transmissdo que envolve hospedeiros
invertebrados (triatomineos) e vertebrados (mamiferos). Espécies como gambas
(Didelphis spp.) e tatus (Dasypus spp.) séo considerados reservatérios primarios
e de grande importancia epidemiolégica, servindo como um elo entre os ciclos
silvestre e domeéstico (JANSEN et al., 2018). Ja a leishmaniose, causada por
protozoarios do género Leishmania € uma doenga complexa com diferentes
formas clinicas, transmitida por flebotomineos infectados (Brasil, 2014). A
vigilancia desses patégenos na fauna local € essencial para compreender a sua
dinamica na regido.

O objetivo deste trabalho foi investigar a ocorréncia de T. cruzi e Leishmania
spp. em animais silvestres atropelados na microrregido de Pelotas, no contexto de
Saude Unica, a fim de compreender as vias de transmissdo e o risco para a
saude publica na interface ambiente-animal-homem.

2. METODOLOGIA
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Para este estudo foram realizadas coletas mensais entre fevereiro e agosto
de 2025, buscando por carcacas de animais silvestres atropelados em rodovias
estaduais e federais que conectam os municipios da regido sul do Rio Grande do
Sul a Pelotas. As coordenadas geograficas precisas de cada local de coleta foram
registradas. As carcagcas dos 25 animais coletados, em bom estado de
conservagao, foram transportadas sob refrigeracdo ao Laboratério de Patologia
da Faculdade de Veterinaria da UFPel. Durante a necropsia, foram coletados
fragmentos de érgéaos-alvo (figado, coragéo, bago, intestinos) e armazenados em
ultrafreezer a —80 °C para a preservacédo do material genético.

O DNA gendmico foi extraido de amostras de sangue e tecido utilizando
protocolos especificos. A concentragdo e a pureza do DNA foram aferidas em
espectrofotdmetro. A detecgdo do DNA de T. cruzi e Leishmania spp. foi realizada
por Reacdo em Cadeia da Polimerase (PCR). Para T. cruzi, a detec¢do foi
direcionada ao DNA do cinetoplasto (kDNA) para amplificar um fragmento de 330
pb, utilizando os primers 121 e 122, conforme o protocolo de Schijman et al.
(2011). Para Leishmania spp., foi amplificada a regido ITS1 do operon ribossomal,
gerando um produto de 320 pb com os primers LITSR e L5-8S, com base no
protocolo de El Tao et al. (2000). A analise dos produtos de PCR foi realizada por
eletroforese em gel de agarose a 1,5%, com visualizagdo sob luz ultravioleta. As
amostras foram consideradas positivas pela visualizacado de bandas de tamanho
compativel com os controles positivos certificados.

3. RESULTADOS E DISCUSSAO

A analise molecular das amostras de animais silvestres vitimas de
atropelamento revelou a presenca de T. cruzi em diversas espécies. Foram
detectadas amostras positivas em mamiferos, como Gamba de Orelha Branca,
Mao Pelada, Graxaim do Mato, Tatu-galinha e Capivara. Esses achados
confirmam a circulagdo ativa e endémica de T. cruzi na fauna silvestre local, o que
demonstra a existéncia de um ciclo enzodtico robusto na microrregiao de Pelotas,
que complementa estudos anteriores sobre a prevaléncia deste protozoario em
humanos (LEON et al., 2025). A prevaléncia de 80% (20 de 25) do parasito nos
animais silvestres na regido € um indicador inequivoco de risco.

A deteccdo em gambas, em particular, reforca o papel crucial desses
animais como reservatorios sinantropicos que podem atuar como um elo que liga
o ciclo silvestre ao doméstico (WHO, 2024). A circulagdo de T. cruzi em uma
fauna que se adapta e transita entre ambientes naturais e modificados pelo
homem, como evidenciado pela coleta em rodovias, indica um risco enzodtico
robusto e subestimado para a saude publica.

Em contraste com a literatura anterior sobre a regidao, o presente estudo
detectou a presenca de Leishmania spp. em 16% das amostras (4 de 25) de
animais silvestres. O protozoario foi identificado em um Gamba Orelha-Branca,
em uma Capivara, em um Graxaim do Mato, e em um Quati. Este € um achado de
grande importancia, pois sugere a existéncia de um ciclo silvestre de Leishmania
spp. ha microrregido de Pelotas, o que até entdo era considerado ausente na
literatura local (LIGNON et al., 2024).

A deteccdo em multiplas espécies de mamiferos, distribuidas
geograficamente em diferentes pontos, indica que esses animais podem estar
atuando como reservatorios, sustentando a presenca do parasita na natureza.
Este resultado altera o panorama epidemiolégico da leishmaniose na regiao,
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exigindo maior atengdo a sua vigilancia e a investigagcado de possiveis ciclos de
transmissao.

A interpretagdo conjunta desses resultados, sob a ética da Saude Unica, é
fundamental. A intensa circulacdo de T. cruzi e a confirmacdo de um ciclo
silvestre de Leishmania spp. exigem uma vigilancia continua e a implementagao
de estratégias de prevencgao focadas na conscientizagdo sobre a coexisténcia
com a fauna silvestre e na educacdo em saude para as populacdes que
compartilham o territério. A deteccdo desses patdgenos em reservatorios
sinantropicos como o gamba indica um risco potencial de aproximagéo entre os
ciclos silvestres e domésticos, o que aumenta a probabilidade de infecgbes
humanas (RABINOWITZ et al., 2013).

4. CONCLUSOES

Os resultados deste estudo demonstram a circulagéo ativa e endémica de T.
cruzi em multiplas espécies de mamiferos silvestres na microrregiao de Pelotas,
corroborando o papel da fauna como reservatério. Adicionalmente, o estudo
obteve um achado inovador com a detecgcdo de Leishmania spp. em diversas
espécies de animais silvestres, sugerindo a existéncia de um ciclo enzodtico local.
A co-ocorréncia de ambos os patdogenos na fauna atropelada reforca a
necessidade de uma abordagem integrada de Saude Unica para a vigilancia e o
controle de zoonoses na regiao.
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