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1. INTRODUCAO

De acordo com dados da IFCN (International Farm Comparision Network) a
média de consumo de leite mundial em 2024 foi de 188 litros per capita,
demonstrando o aumento em 17% em comparacédo com 30 anos atras, quando o
consumo era de 155 litros per capita (EMBRAPA, 2025). Este aumento expde a
crescente importancia do mercado de laticinios, indicando um maior consumo e
procura por um alimento considerado como base da cadeia alimentar em diversas
culturas ao redor do mundo, especialmente pelos seus fatores nutricionais.

Com a crescente demanda por este produto, tornou-se necessario aumentar
0 investimento no mercado leiteiro, visando uma maior eficiéncia das fazendas
produtoras em conjunto com a saude e o bem-estar animal. Por outro lado, sabe-
se que a selecdo genética voltada prioritariamente ao aumento da producéo leiteira
pode impactar negativamente os parametros reprodutivos das vacas (WEIGEL et
al., 2006).

Casos clinicos de doencas poés-parto sdo uma das principais adversidades
enfrentadas por produtores de leite, cada um expressando um grau de severidade
diferente, bem como consequéncias diversas, podendo afetar a produtividade da
propriedade leiteira (LIMA; F.S, 2019). Nesse contexto, em um estudo conduzido
por VARHIDI et al. (2025), os autores identificaram mais de cinquenta espécies de
bactérias existentes no trato vaginal de vacas leiteiras, sendo algumas portadoras
de genes resistente a antimicrobianos. Esse achado expfe a necessidade de
buscar por alternativas ao uso de antibiéticos na producéo leiteira, visando um uso
mais responsavel estes farmacos.

Pesquisas recentes apontam que a modulacdo do microbioma vaginal pode
ser uma alternativa eficaz as terapias com antibiéticos, e a utilizacéo de probiéticos
intravaginais pode desempenhar um papel importante no manejo preventivo de
doencas uterinas poés-parto (ADNANE; CHAPWANYA, 2022). Assim, 0 objetivo
deste estudo foi avaliar o efeito de um tratamento probidtico aplicado por via
intravaginal sobre a microbiota e o pH vaginal de vacas leiteiras.

2. METODOLOGIA

Todos os procedimentos foram aprovados pelo Comité de Etica no Uso de
Animais da Universidade Federal do Rio Grande do Sul (Protocolo n° 44088). O
estudo foi conduzido na unidade experimental Terras Baixas da Embrapa Clima
Temperado, localizada na cidade de Capéo do Ledo. Foram utilizadas 21 vacas da
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raca Jersey, pluriparas, ndo-prenhes e ndo-lactantes, com escore corporal entre 3
e 4, emuma escalade 1 a5 (1 =caquética e 5 = obesa).

Todos os animais receberam 150 mg de progesterona (Sincrogest®, Ouro
Fino) intramuscular (1.M.) 10 dias antes do inicio do experimento (D-10). As
aplicacbes de progesterona seguiram semanalmente até o D14, totalizando 4
administracdes durante o periodo do experimento. No DO, os animais foram
separados aleatoriamente em dois grupos para receberem duas cdpsulas contendo
as cepas probibticas via IV (grupo probidtico, n=11) ou duas cépsulas sem
tratamento probiotico pela via intravaginal (IV; grupo controle, n=10).

O tratamento probidtico utilizado consistiu em uma mistura de Lactobacillus
rhamnosus LROG6, Lactobacillus rhamnosus LRO4 e Lactobacillus reuteri LREOZ2, na
proporcdo de 12:12:1, respectivamente, sendo a contagem final de células de
4,5x10'° UFC/céapsula.

Os animais foram submetidos a afericdo de pH vaginal, através de fitas
comerciais (Kasvi) na escala de 0 a 14, e coletas de swab vaginal nos DO, D2, D3,
D4, D7 e D14. No DO, cada animal teve cinco swabs coletados, sendo duas
amostras armazenadas com meio MRS (De Man, Rogosa e Sharpe) e refrigeradas
para posterior cultura microbiolégica, enquanto as demais amostras foram
congeladas a -20°C em 300uL de solucao estabilizadora molecular (SEMol) para
posterior analise de microbiota.

Os swabs armazenados em meio de cultura MRS foram semeados em placas
de petri e incubados em meio anaerdbico a 37°C por 48 horas. As coldnias
formadas foram submetidas a coloracdo de Gram e analisadas quanto a morfologia
e coloracao por microscopia de imersédo (200x). Todas as amostras positivas para
bacilos coletadas no D2 e D4, foram submetidas a identificacdo de espécie pelo
método MALDI-TOF (matrix assisted laser desorption/ionization).

Também foram realizadas coletas de sangue da veia coccigea nos DO, D4,
D7 e D14 em tubos a vacuo de 4ml com ativador de coagulo. As amostras foram
centrifugadas (3500 rpm por 10 minutos) e o soro foi armazenado a -20°C para
posterior dosagem de progesterona, feita por eletroquimioluminescéncia, com uma
sensibilidade de 0,21 ng/ml intraensaio CV de 5,6%.

Todas as analises estatisticas foram realizadas através do software estatistico
JMP (JMP Statistical Discovery LLC.), sendo as variaveis continuas (niveis séricos
de progesterona e pH vaginal) analisadas por ANOVA. O estudo do microbioma foi
analisado por teste ndo paramétrico Mann-Whitney (Mann e Whitney, 1947). Para
todas as andlises, foi estabelecido nivel de significancia de 5% (P<0,05).

3. RESULTADOS E DISCUSSAO

O crescimento em cultura dos bacilos foi significativamente maior em animais
do grupo probidtico em comparacao aos animais do grupo controle (p<0,0001). O
microrganismo administrado no trato reprodutivo dos animais do grupo probiético
se manteve viavel até o D4, visto que a recuperacado dos bacilos foi significativa
nesse momento. No entanto, apenas a espécie Lactobacillus rhamnosus foi
identificada pelo método, enquanto que a cepa de Lactobacillus reuteri usada na
formulacéo das capsulas néo foi identificada. De acordo com AROUTCHEVA et al.
(2001), ha indicios de que cepas de Lactobacillus suprimem o crescimento
endogeno de outras bactérias na vagina através da producédo de 4cidos organicos,
como o &cido latico e peréxido de oxigénio, por exemplo.
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O pH vaginal foi semelhante (P = 0,05) entre os grupos durante todo o periodo
de estudo, sendo a média entre os dias de 6,9 e 6,8 para o grupo controle e
probidtico, respectivamente. Os valores encontrados foram consistentes com o0s
achados em estudos que também avaliaram o pH vaginal como feito por
WESTERMANN S. et al. (2010). A acidez da flora vaginal se deve a presenca de
Lactobacillus spp, sabe-se que essa cepa pode produzir &cido latico, contribuindo
para a manutencgio de um ambiente acido (VARHIDI et al., 2025), no entanto, em
baixas quantidades ira proporcionar uma tendéncia a um pH alcalino-neutro.

Em relacdo a composicdo da comunidade de bactérias presentes na
microbiota do trato reprodutivo dos animais, percebeu-se maior dominio por
membros do filo Firmicutes e Proteobacterias, seguido pelo filo Bacteroidetes. A
populacéo total correspondente ao filo Firmicutes, Proteobacterias e Bacteroidetes
foi de 21,33%. 11,09% e 1,89%, respectivamente. Como ilustrado por GALVAO et
al. (2019), o microbioma do trato reprodutivo de vacas saudaveis ou diagnosticadas
com endometrite clinica € semelhante, apresentando divergéncia apenas nas
guantidades de cada filo, expondo uma maior abundancia dos filos Firmicutes e
Proteobacterias, e reducéo de Bacteroidetes no organismo de animais saudaveis.

As familias com maior abundéancia nas amostras foram Mycoplasmoidaceae,
Methylophilaceae e Streptococcaceae. Como relatado por JEON et al. (2015),
bactérias das familias citadas estdo presentes em tratos reprodutivos de animais
saudaveis, compondo um ambiente diverso, sendo esta uma caracteristica positiva
para 0 organismo, uma vez que essa heterogeneidade auxilia na manutencdo da
prevaléncia de bactérias saudaveis em relacdo as bactérias que possam causar
um caso clinico indesejavel, como metrite, por exemplo.

Os géneros com maior presenca nas amostras foram Ureaplasma,
Streptococcus e Methylophilus, nos valores de 14.15%, 1.99% e 1.83%,
respectivamente. As espécies mais abundantes encontradas, independentemente
do grupo avaliado, foram Ureaplasma diversum e Methylophilus sp000525025. Nao
houve diferenca estatistica entre os grupos em qualquer nivel de diferenca
taxondmica (p>0,05). A maior presenca de Ureaplasma diversum pode se justificar
pelo fato dessa bactéria também poder atuar de forma comensal, além de agir como
patogeno (MARQUES et al; 2011), portanto, nem sempre a presenca dessa
bactéria ird indicar um quadro clinico de doenca no trato reprodutivo.

4. CONCLUSOES

O tratamento com cepas probidticas ndo foi capaz de modular a microbiota
vaginal das amostras coletadas no D7, nem de alterar o pH vaginal avaliado até o
D14. A cepa Lactobacillus rhamnosus, administrada no grupo Probidtico,
permaneceu viavel até o D4, enquanto a Lactobacillus reuteri ndo foi isolada na
mucosa vaginal das vacas apés o tratamento. Até se tem conhecimento, este € o
primeiro estudo a caracterizar a microbiota vaginal de animais tratados com cepas
probidticas, fornecendo informacdes relevantes para futuras investigacdes sobre a
influéncia de probidticos na saude reprodutiva bovina.
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