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1. INTRODUCAO

A pluriatividade fundamenta-se na utilizagdo de mais de uma atividade
agricola, em grande parte das vezes para aumento da renda. No Rio Grande do
Sul, em pequenas propriedades de producao familiar, s&o comuns estratégias que
consistem em manutencdo e lucratividade através da criacdo de diversas
espécies de animais no mesmo ambiente, para subsisténcia e/ou comercializacdo
(SCHNEIDER et al., 2006). Ao serem portadores de microrganismos importantes
em saude publica, como Staphylococcus aureus, animais domésticos podem
contaminar o homem de forma direta ou indireta (SA e FERREIRA, 2007). Um
fator consideravel a ser estudado é o intimo contato entre espécies animais,
podendo umas contaminarem as outras, gerando assim, a perpetuacdo de
patégenos por se adaptarem a diferentes animais.

S. aureus resistente a meticilina (Methicillin-resistent Staphylococcus
aureus, MRSA) é um dos principais causadores de infeccdo nosocomial,
resultando em uma variedade de complicacdes podendo gerar riscos a vida
(CHAMBERS, 2001). A principal linhagem isolada é predominantemente
associada ao gado (GRAVELAND et al., 2011), outra igualmente relevante esta
associada a suinos, tendo sido isolada de bovinos e aves (VAN LOO et al., 2007).
A evolucdo da resisténcia a meticilina por S. aureus tem relagdo com a baixa
afinidade por antibidticos B-lactamicos. Além destes, isolados resistentes a
meticilina sdo também resistentes a maioria dos antimicrobianos normalmente
utilizados (UTSUI e YOKOTA, 1985). Atualmente, cefoxitina tornou-se o
antibiotico de escolha para os testes de sensibilidade a meticilina, ja que a prépria
meticilina ndo é mais fabricada (SKOV et al., 2003; FELTEN et al., 2002).

Devido a dificuldade de se obter amostras de animais silvestres, dados
sobre portadores de patdégenos responsaveis por doencas bacterianas séo
escassos, sendo necessarias mais investigagbes por regido, para averiguar a
importancia das bactérias em saude publica, quando veiculadas por animais
silvestres (TOMPKINS et al., 2015). O estudo e compreensao sobre possiveis
interacdes que promovam transmissdo de patdgenos entre animais silvestres,
domeésticos e seres humanos permanecem necessarios, para que assim seja
possivel definir estratégias de controle.

Este trabalho teve como objetivo verificar a presenca de MRSA em
isolados de fezes de animais, tanto domésticos como silvestres, que vivem
proximo aos seres humanos em uma propriedade rural que realiza pluriatividade.
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2. METODOLOGIA

Foram utilizados isolados de Staphylococcus coagulase positiva obtidos no
trabalho de SILVEIRA et al. (2019) a partir de fezes de aves silvestres das
espécies Canario-da-terra (Sicallis flaveola) (2), Sabia-laranjeira (Turdus
rufiventris) (1), Jodo-de-barro (Furnarius rufus) (1) e Pardal (Passer domesticus)
(1), e isolados obtidos a partir de fezes de animais domésticos, sendo eles porcos
(3), gatos (3), galinhas (2), cées (2), perus (2), ovelhas (1) e cavalo (1). Os
isolados foram recuperados do estoque passando-se 100 pL de cada para tubos
contendo 3 mL de caldo Infusdo de Cérebro e Coragdo (BHI, Acumedia, Michigan,
USA) e incubados a 36 °C por 24 h. Os pellets das culturas foram submetidos a
100 pL de lisostafina a 36 °C por 1 h. Foi realizada a extracdo do DNA dos
isolados conforme Sambrook e Russel (2001) e, apods, foi realizada a Reacdo em
Cadeia da Polimerase (PCR), pesquisando a presenca do gene nuc com uso dos
primers au-F3 e au-nucR (TAKASHI et al., 2010) para identificacdo da espécie S.
aureus.

As cepas confirmadas como S. aureus foram submetidas ao teste de disco
difusdo em Agar Miieller-Hinton (Kasvi, Italia), utilizando o disco de cefoxitina 30
Hg (SKOV et al.,, 2003) para a identificacdo de MRSA. Os resultados obtidos
foram avaliados segundo o Clinical and Laboratory Standards Institute (CLSI,
2015), que considera o microrganismo resistente quando o halo possuir diametro
menor ou igual a 21 mm e sensivel halo com didmetro maior ou igual a 22 mm.

3. RESULTADOS E DISCUSSAO

Dos 19 isolados obtidos por SILVEIRA et al. (2019) e classificados como
Staphylococcus coagulase positiva, 16 (84%) foram identificados como
pentencentes a espécie Staphylococcus aurues pela PCR. Estes isolados foram
obtidos a partir de fezes de aves silvestres das espécies Sicallis flaveola (1/2),
Turdus rufiventris (1/1), Furnarius rufus (1/1) e Passer domesticus (1/1), e de
fezes dos animais domésticos porcos (3/3), gatos (2/3), galinhas (2/2), caes (2/2),
perus (2/2) e ovelha (1/1). Destes, oito (50%), foram resistentes a cefoxitina, os
quais foram obtidos de fezes de galinhas (2/2), porcos (1/3), caes (1/2), perus
(1/2) e das aves silvestres das espécies Sicalis flaveola (1/2), Turdus rufiventris
(1/1) e Furnarius rufus (1/1).

Os animais domésticos porco, ovelha, peru e galinha criados nas
propriedades pluriativas servem para o consumo, produzindo carne e ovos, ou
para companhia no caso de cdo e gato. Estas espécies albergando S. aureus
constituem potenciais transmissores do patdbgeno ao homem, seja pelo contato
direto, através do consumo desses produtos ou pela contaminagédo do ambiente e
da 4gua (SA e FERREIRA, 2007).

Este estudo demonstrou que Sicallis flaveola, Turdus rufiventris, Furnarius
rufus e Passer domesticus podem servir como reservatorio de S. aureus, podendo
disseminar o patégeno através das fezes no meio ambiente. Desta forma, além de
ameacar a saude humana e dos animais domésticos, constituem potencial fonte
de contaminacdo para outros animais silvestres. . Por outro lado, as espécies
silvestres de vida livre podem se contaminar com 0s animais domésticos e
humanos (DASZAK et al., 2000). O fato das trés primeiras espécies de aves de
livre estarem carreando MRSA pressupfe que a contaminacdo dessas aves
silvestres tenha ocorrido a partir de animais domeésticos ou humanos, de onde
estas cepas sao originarias.
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Algumas cepas de MRSA tém poucas restricdes de especificidade quanto
ao hospedeiro, possuindo a capacidade de colonizar véarias espécies,
possivelmente este seja 0 caso na presente propriedade, onde houve alta taxa de
isolamento de MRSA entre os animais. A presenca de cepas MRSA pouco
espécie-especificas em propriedades aumentam a preocupacdo em relacdo a
disseminagéo entre animais e ao potencial de contaminacdo de seres humanos.
Uma vez MRSA infectando humanos ha grande dificuldade de tratamento dos
pacientes, tendo em vista a ampla resisténcia deste microrganismo aos
antibioticos. Para que seja possivel detectar mudancas na epidemiologia e
implementar medidas de controle efetivas em propriedades pluriativas, se faz
necessaria a vigilancia continua de MRSA em humanos e animais (GRAVELAND
et al., 2011).

4. CONCLUSOES

S. aureus, incluindo MRSA, pode estar presente tanto nas fezes dos
animais domesticos porco, gato, galinha, cdo, peru e ovelha, como dos animais
silvestres Sicalis flaveola, Turdus rufiventris, Furnarius rufus e Passer domesticus
em uma mesma propriedade pluriativa. A ocorréncia de cepas MRSA representa
risco adicional a salde humana, tendo em vista as dificuldades de tratamento
inerentes a elas.
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